
Pathway Name Gene # Entrez Gene

Integrin family cell 
surface interactions 192

836 23291 54434 1850 4763 6890 55740 1026 6352 8867 6382 5606 4286 
1739 3479 11221 5494 2017 3566 1363 6876 8445 51474 7039 695 665 10413 
7422 7763 378 2770 83439 25805 58 5533 5274 7412 861 6093 3315 58528 

3636 2335 4012 6383 4092 3831 8408 23327 3693 1281 5581 1601 7337 3675 
3480 79365 1291 4313 5584 3913 596 1509 894 2674 10085 4321 627 26585 

23433 6237 9821 6775 1286 7436 6844 7045 26999 55818 355 3667 3836 
3643 3064 3679 1462 23645 3099 2776 1278 4217 1000 4915 43 6416 1466 
1029 2033 7189 10580 1540 5817 10397 6513 1606 3597 1301 2355 4067 

3371 6095 7474 6711 1289 604 1282 7159 1212 7414 4094 10006 3486 3872 
23411 2697 1290 10617 1277 7879 6303 1857 360 87 467 4209 56950 1832 
83700 23085 133 2246 8660 23118 3912 4616 22926 8648 657 57154 7056 

6385 3398 8877 9518 567 1827 1287 7046 8553 7042 2309 3383 3105 23396 
6640 3726 59 9776 10370 6885 4091 1843 1464 7091 7040 4303 7128 6654 

3676 8795 8038 51652 2822 1051 1647 2200 10000 5243 3685 975 3897 1649

Beta1 integrin cell 
surface interactions 186

836 23291 54434 1850 4763 6890 55740 1026 6352 8867 5606 4286 3479 
1739 11221 5494 2017 3566 1363 6876 8445 51474 7039 695 665 10413 7422 
7763 378 2770 83439 25805 58 5533 5274 7412 861 6093 3315 58528 3636 

2335 4012 4092 6383 3831 23327 8408 3693 1281 5581 1601 7337 3480 3675 
79365 4313 1291 5584 3913 596 894 1509 2674 4321 627 26585 23433 6237 
9821 6775 1286 7436 6844 7045 26999 55818 355 3667 3836 3643 3064 3679 
1462 23645 3099 2776 1278 4217 1000 4915 43 6416 1466 1029 2033 7189 
1540 10580 10397 6513 1606 3597 1301 2355 4067 6095 3371 7474 6711 
1289 604 1282 7159 1212 4094 7414 10006 3486 23411 3872 1290 2697 

10617 1277 7879 6303 467 1857 360 87 4209 56950 1832 23085 133 2246 
8660 23118 3912 4616 22926 8648 657 57154 7056 3398 8877 9518 567 1827 
1287 7046 8553 7042 2309 3383 3105 23396 6640 3726 59 9776 10370 6885 
4091 1843 1464 7091 7040 4303 7128 6654 3676 8795 8038 51652 2822 1051 

1647 2200 10000 5243 3685 975 1649

A. iSMC Vs. EPC Upregulated



Smooth Muscle 
Contraction 12 10398 25802 4629 4638 7168 3693 10580 72 7414 800 59 7169

Beta3 integrin cell 
surface interactions 18 6382 7422 2335 10085 1286 7045 1278 5817 3371 1282 1277 3912 6385 8877 

1287 2200 3685 3897

Alpha9 beta1 
integrin signaling 

events
170

836 23291 54434 1850 4763 6890 55740 1026 6352 8867 5606 4286 3479 
1739 11221 5494 2017 3566 1363 6876 8445 51474 7039 695 665 10413 7422 
7763 378 2770 83439 25805 58 5533 5274 7412 861 6093 3315 58528 3636 

2335 4012 4092 6383 3831 23327 8408 3693 5581 1601 7337 3480 3675 
79365 4313 5584 596 894 1509 2674 4321 627 26585 23433 6237 9821 6775 

7436 6844 26999 55818 355 3667 3836 3643 3064 1462 23645 3099 2776 
1278 4217 4915 1000 43 6416 1466 1029 2033 7189 1540 10580 10397 6513 
1606 3597 2355 4067 6095 3371 7474 6711 604 7159 1212 4094 7414 10006 
3486 23411 3872 2697 10617 1277 7879 6303 467 1857 360 87 4209 56950 
1832 23085 133 2246 8660 23118 4616 22926 657 8648 57154 7056 3398 
8877 1827 9518 567 7046 8553 7042 2309 3105 3383 23396 6640 3726 59 
9776 6885 10370 4091 1843 7091 7040 4303 7128 6654 8795 8038 51652 

2822 1051 1647 10000 5243 3685 1649

Urokinase-type 
plasminogen 

activator (uPA) and 
uPAR-mediated 

signaling

166

836 23291 54434 1850 4763 6890 55740 1026 6352 8867 5606 4286 3479 
1739 11221 5494 2017 3566 1363 6876 8445 51474 7039 695 665 10413 7422 
7763 378 2770 83439 25805 58 5533 5274 861 6093 3315 58528 3636 2335 
4012 4092 6383 3831 23327 8408 3693 5581 1601 7337 3480 3675 79365 

4313 5584 596 894 1509 2674 4321 627 26585 23433 6237 9821 6775 7436 
6844 26999 55818 355 3667 3836 3643 3064 1462 23645 3099 2776 1278 

4217 4915 1000 43 6416 1466 1029 2033 7189 1540 10580 10397 6513 1606 
3597 2355 4067 6095 7474 6711 604 7159 1212 4094 7414 10006 3486 23411 

3872 2697 10617 1277 7879 467 1857 360 87 4209 56950 1832 23085 133 
2246 8660 23118 4616 22926 657 8648 57154 7056 3398 8877 1827 9518 567 
7046 8553 7042 2309 3105 3383 23396 6640 3726 59 9776 6885 10370 4091 

1843 7091 7040 4303 7128 6654 8795 51652 2822 1051 1647 10000 5243 
3685 1649



Sphingosine 1-
phosphate (S1P) 

pathway
172

836 23291 54434 1850 4763 6890 55740 1026 6352 8867 5606 4286 3479 
1739 11221 5494 2017 3566 1363 6876 8445 51474 7039 6609 695 665 10413 
7422 7763 378 2770 81537 83439 25805 58 5533 5274 861 6093 3315 58528 
3636 2335 4012 4092 6383 427 3831 23327 8408 3693 5581 1601 7337 3480 
3675 79365 4313 5584 596 894 1509 2674 4321 627 26585 23433 6237 9821 

6775 7436 6844 26999 55818 355 3667 3836 3643 3064 1462 23645 3099 
2776 1278 4217 4915 1000 43 6416 1466 1029 2033 7189 1540 10580 10397 
6513 1606 3597 2355 4067 6095 7474 5154 6711 604 7159 1212 4094 7414 
10006 3486 23411 3872 330 2697 10617 1277 7879 467 1857 360 87 4209 
56950 1832 23085 133 2246 8660 23118 4616 22926 657 8648 57154 7056 

3398 8877 1827 9518 567 7046 8553 7042 2309 3105 3383 23396 8879 6640 
3726 59 9776 10370 6885 4091 1843 7091 7040 4303 7128 6654 8795 51652 

2822 1051 1647 10000 5243 3685 1649

PDGFR-beta 
signaling pathway 166

836 23291 54434 1850 4763 6890 55740 1026 6352 8867 5606 4286 3479 
1739 11221 5494 2017 3566 1363 6876 8445 51474 7039 695 665 10413 7422 
7763 378 2770 83439 25805 58 5533 5274 861 6093 3315 58528 3636 2335 
4012 4092 6383 3831 23327 8408 3693 5581 1601 7337 3480 3675 79365 

4313 5584 596 894 1509 2674 4321 627 26585 23433 6237 9821 6775 7436 
6844 26999 55818 355 3667 3836 3643 3064 1462 23645 3099 2776 1278 

4217 4915 1000 43 6416 1466 1029 2033 7189 1540 10580 10397 6513 1606 
3597 2355 4067 6095 7474 6711 604 7159 1212 4094 7414 10006 3486 23411 

3872 2697 10617 1277 7879 467 1857 360 87 4209 56950 1832 23085 133 
2246 8660 23118 4616 22926 657 8648 57154 7056 3398 8877 1827 9518 567 
7046 8553 7042 2309 3105 3383 23396 6640 3726 59 9776 6885 10370 4091 

1843 7091 7040 4303 7128 6654 8795 51652 2822 1051 1647 10000 5243 
3685 1649



Insulin Pathway 166

836 23291 54434 1850 4763 6890 55740 1026 6352 8867 5606 4286 3479 
1739 11221 5494 2017 3566 1363 6876 8445 51474 7039 695 665 10413 7422 
7763 378 2770 83439 25805 58 5533 5274 861 6093 3315 58528 3636 2335 
4012 4092 6383 3831 23327 8408 3693 5581 1601 7337 3480 3675 79365 

4313 5584 596 894 1509 2674 4321 627 26585 23433 6237 9821 6775 7436 
6844 26999 55818 355 3667 3836 3643 3064 1462 23645 3099 2776 1278 

4217 4915 1000 43 6416 1466 1029 2033 7189 1540 10580 10397 6513 1606 
3597 2355 4067 6095 7474 6711 604 7159 1212 4094 7414 10006 3486 23411 

3872 2697 10617 1277 7879 467 1857 360 87 4209 56950 1832 23085 133 
2246 8660 23118 4616 22926 657 8648 57154 7056 3398 8877 1827 9518 567 
7046 8553 7042 2309 3105 3383 23396 6640 3726 59 9776 6885 10370 4091 

1843 7091 7040 4303 7128 6654 8795 51652 2822 1051 1647 10000 5243 
3685 1649

ErbB1 downstream 
signaling 166

836 23291 54434 1850 4763 6890 55740 1026 6352 8867 5606 4286 3479 
1739 11221 5494 2017 3566 1363 6876 8445 51474 7039 695 665 10413 7422 
7763 378 2770 83439 25805 58 5533 5274 861 6093 3315 58528 3636 2335 
4012 4092 6383 3831 23327 8408 3693 5581 1601 7337 3480 3675 79365 

4313 5584 596 894 1509 2674 4321 627 26585 23433 6237 9821 6775 7436 
6844 26999 55818 355 3667 3836 3643 3064 1462 23645 3099 2776 1278 

4217 4915 1000 43 6416 1466 1029 2033 7189 1540 10580 10397 6513 1606 
3597 2355 4067 6095 7474 6711 604 7159 1212 4094 7414 10006 3486 23411 

3872 2697 10617 1277 7879 467 1857 360 87 4209 56950 1832 23085 133 
2246 8660 23118 4616 22926 657 8648 57154 7056 3398 8877 1827 9518 567 
7046 8553 7042 2309 3105 3383 23396 6640 3726 59 9776 6885 10370 4091 

1843 7091 7040 4303 7128 6654 8795 51652 2822 1051 1647 10000 5243 
3685 1649

Pathway Name Gene # Entrez Gene
Smooth Muscle 

Contraction 10
10398 10580 7169 800 25802 4638 59 72 7168 3693

B. iSMC and UASMC Vs. EPC Upregulated



Beta5 beta6 beta7 
and beta8 integrin 

cell surface 
interactions

8

2335 2200 3676 7046 7412 6382 3693 10085

Integrin family cell 
surface interactions 125

2033 10580 1540 54434 4763 10397 6513 6890 1026 1301 2355 6352 8867 
6382 4067 6095 3371 7474 6711 1289 4286 3479 604 11221 1282 7159 2017 
1212 4094 8445 6876 3486 1290 2697 10617 1277 6303 665 10413 87 360 
1857 56950 7422 7763 1832 83700 378 133 2770 8660 2246 83439 25805 

23118 4616 5274 7412 5533 861 657 8648 2335 6385 6383 4092 3398 3831 
1827 8408 1287 7046 8553 3693 2309 1281 3383 3105 1601 3480 79365 4313 

1291 3726 5584 3913 59 9776 894 1509 4091 10085 1464 1843 7091 627 
26585 23433 7128 4303 6654 3676 6775 7436 6844 8038 26999 7045 55818 
355 3667 1051 3836 3643 1647 2200 1462 23645 3099 1278 1000 6416 1466 

1029 1649

Beta3 integrin cell 
surface interactions 12

6382 3371 1282 1277 7422 2335 6385 1287 10085 7045 2200 1278

Beta1 integrin cell 
surface interactions 121

2033 10580 1540 54434 4763 10397 6513 6890 1026 1301 2355 6352 8867 
4067 6095 3371 7474 6711 1289 4286 3479 604 11221 1282 7159 2017 1212 
4094 8445 6876 3486 1290 2697 10617 1277 6303 665 10413 87 360 1857 
56950 7422 7763 1832 378 133 2770 8660 2246 83439 25805 23118 4616 
5274 7412 5533 861 657 8648 2335 6383 4092 3398 3831 1827 8408 1287 

7046 8553 3693 2309 1281 3383 3105 1601 3480 79365 4313 1291 3726 5584 
3913 59 9776 894 1509 4091 1464 1843 7091 627 26585 23433 7128 4303 

6654 3676 6775 7436 6844 8038 26999 7045 55818 355 1051 3667 3836 3643 
1647 2200 1462 23645 3099 1278 1000 6416 1649 1029 1466

chondroitin sulfate 
biosynthesis 7

64131 79586 56548 55454 54480 55501 9469

Endosomal/Vacuolar 
pathway 5

3135 3134 3105 3107 3106

Muscle contraction 11 10398 10580 25802 72 4621 4638 7168 3693 800 59 7169



chondroitin sulfate 
biosynthesis (late 

stages)
5

79586 56548 55454 55501 9469

p63 transcription 
factor network 17 2033 4240 6236 1026 2355 3552 667 1289 3486 10413 1857 83439 861 6604 

355 1647 1029

Pathway Name Gene # Entrez Gene
Metal ion SLC 
transporters 6

23516 1317 4891 7779 64116 7922

Post-translational 
protein modification 17 79796 10802 57134 55757 54344 55741 79001 9487 4121 22872 7991 2677 

2159 5238 3998 23193 55650

Initial triggering of 
complement 4

718 715 1675 5648

Integrin family cell 
surface interactions 117

1634 25998 1314 6347 102 8826 1950 6648 5087 7329 5156 3162 9372 1020 
10746 999 7448 3572 8543 55294 602 7052 55615 23089 112399 3998 2115 
6642 5159 6453 7306 718 8615 1292 1277 2357 4035 64798 5179 3908 1959 
9021 7421 4088 10863 123 3716 3576 3673 3082 861 11200 10284 405 3598 

27250 4824 1173 1958 3856 2059 6091 23647 677 1827 6503 5532 10608 
1281 1293 7037 54541 1124 79589 7076 9368 6925 1291 5592 6422 29969 

664 6387 4684 834 59339 8204 6774 4801 1052 3702 10945 5530 54453 7058 
7110 2908 5295 10892 8038 5315 1820 10048 6934 1956 5308 7070 2159 

9043 185 2263 597 3386 116985 10670 472 57178

C. Not Common UASMC Vs. EPC with iSMC Vs. EPC Upregulated



EGFR-dependent 
Endothelin signaling 

events
104

1634 25998 1314 6347 102 8826 1950 6648 5087 7329 5156 3162 9372 1020 
10746 999 7448 3572 8543 55294 602 55615 23089 112399 3998 2115 6642 
5159 6453 7306 8615 1277 2357 4035 64798 5179 1959 9021 7421 4088 123 
3716 3576 3082 861 11200 10284 405 3598 27250 1173 4824 1958 3856 2059 

6091 23647 677 1827 5532 6503 10608 7037 54541 1124 7076 79589 9368 
6925 5592 6422 29969 664 6387 4684 834 59339 8204 6774 4801 1052 3702 
10945 5530 54453 7110 2908 5295 10892 5315 1820 10048 6934 1956 5308 

7070 9043 185 2263 597 116985 10670 472 57178

LKB1 signaling 
events 105

1634 25998 1314 6347 102 8826 1950 6648 5087 7329 5156 3162 9372 1020 
10746 999 7448 3572 8543 55294 602 55615 23089 112399 3998 2115 6642 
5159 6453 7306 8615 1277 2357 4035 64798 5179 1959 9021 7421 4088 123 
3716 3576 3082 861 11200 10284 405 3598 27250 1173 4824 1958 3856 2059 

6091 23647 677 1827 5532 6503 10608 7037 54541 1124 79589 7076 9368 
6925 5592 6422 29969 664 6387 4684 834 59339 8204 6774 4801 1052 3702 
10945 5530 23387 54453 7110 2908 5295 10892 5315 1820 10048 6934 1956 

5308 7070 9043 185 2263 597 116985 10670 472 57178

Arf6 signaling 
events 104

1634 25998 1314 6347 102 8826 1950 6648 5087 7329 5156 3162 9372 1020 
10746 999 7448 3572 8543 55294 602 55615 23089 112399 3998 2115 6642 
5159 6453 7306 8615 1277 2357 4035 64798 5179 1959 9021 7421 4088 123 
3716 3576 3082 861 11200 10284 405 3598 27250 1173 4824 1958 3856 2059 

6091 23647 677 1827 5532 6503 10608 7037 54541 1124 7076 79589 9368 
6925 5592 6422 29969 664 6387 4684 834 59339 8204 6774 4801 1052 3702 
10945 5530 54453 7110 2908 5295 10892 5315 1820 10048 6934 1956 5308 

7070 9043 185 2263 597 116985 10670 472 57178

Class I PI3K 
signaling events 104

1634 25998 1314 6347 102 8826 1950 6648 5087 7329 5156 3162 9372 1020 
10746 999 7448 3572 8543 55294 602 55615 23089 112399 3998 2115 6642 
5159 6453 7306 8615 1277 2357 4035 64798 5179 1959 9021 7421 4088 123 
3716 3576 3082 861 11200 10284 405 3598 27250 1173 4824 1958 3856 2059 

6091 23647 677 1827 5532 6503 10608 7037 54541 1124 7076 79589 9368 
6925 5592 6422 29969 664 6387 4684 834 59339 8204 6774 4801 1052 3702 
10945 5530 54453 7110 2908 5295 10892 5315 1820 10048 6934 1956 5308 

7070 9043 185 2263 597 116985 10670 472 57178

Class II GLUTs 2 6518 66035



Signal transduction 
by L1 7

6196 287 8829 1175 1173 4684 1956

Pathway Name Gene # Entrez Gene

Cell Cycle, Mitotic 145

23649 11116 10403 11004 7531 891 23279 55839 898 4173 1031 64682 5111 
11064 8379 7283 994 9662 81929 5347 1058 1019 6241 990 5577 9212 4171 
79959 5982 983 6119 84296 5557 55722 7298 7840 22995 4175 1063 9493 

3978 11243 22897 51053 9126 9738 80184 4174 1763 4751 9735 10426 
79902 993 4999 9184 5558 10274 10112 5422 4605 22994 5699 4957 6790 
5928 9133 3619 1017 23594 5425 5885 9134 5116 57405 80321 10383 1875 
9232 4998 348995 5424 890 55746 57122 10733 2237 5984 5983 991 701 

9088 995 79682 8318 7514 51659 79980 22981 5933 4085 8243 203068 4172 
55388 2491 81620 10926 55143 54821 54908 55055 4176 5501 9814 79172 

26271 7153 9702 8317 55835 1163 55166 699 79019 10726 9837 11130 55755 
6502 220134 10714 6117 81930 5426 5427 5985 332 7027 1869 1719 8636 

1062 79023 11065

DNA Replication 121

23649 11116 10403 11004 7531 23279 55839 4173 64682 5111 11064 8379 
7283 9662 81929 5347 1058 5577 990 9212 79959 4171 5982 6119 983 84296 
5557 55722 7840 22995 4175 1063 3978 9493 11243 51053 22897 9126 9738 
80184 4174 1763 4751 9735 79902 4999 10112 10274 5558 9184 5422 22994 

5699 4957 3619 1017 5425 23594 5885 80321 57405 5116 10383 348995 
4998 5424 55746 57122 10733 2237 5984 5983 991 701 79682 8318 7514 

51659 79980 22981 4085 8243 4172 203068 55388 2491 81620 55143 54821 
10926 54908 55055 4176 5501 79172 9814 26271 9702 55835 8317 699 

55166 79019 10726 9837 11130 55755 6502 220134 10714 6117 81930 5427 
5426 5985 332 1869 8636 1062 79023 11065

D. iSMC Vs. EPC Downregulated



Mitotic M-M/G1 
phases 107

23649 11116 10403 11004 7531 23279 55839 4173 64682 11064 8379 7283 
9662 81929 5347 1058 5577 990 9212 79959 4171 6119 983 5557 55722 7840 
22995 4175 1063 9493 11243 51053 22897 9126 9738 80184 4174 4751 9735 
79902 4999 10112 10274 5558 9184 5422 22994 5699 4957 3619 1017 23594 

5885 80321 57405 5116 10383 348995 4998 55746 57122 10733 991 701 
79682 8318 7514 79980 22981 4085 8243 4172 203068 55388 2491 81620 

54821 55143 10926 54908 55055 4176 5501 79172 9814 26271 9702 55835 
8317 699 55166 79019 10726 11130 55755 6502 220134 6117 81930 5427 

5426 332 1869 8636 1062 79023 11065

M Phase 79

11116 10403 11004 7531 23279 55839 64682 11064 8379 7283 9662 81929 
5347 1058 5577 9212 79959 983 55722 7840 22995 1063 9493 11243 22897 

9126 9738 80184 4751 9735 79902 10112 10274 9184 22994 4957 3619 5885 
80321 57405 5116 10383 348995 55746 57122 10733 991 701 79682 7514 

79980 22981 4085 8243 203068 2491 54821 55143 54908 55055 5501 79172 
9814 26271 9702 55835 699 55166 79019 10726 11130 55755 220134 81930 

332 8636 1062 79023 11065

Processing of 
Capped Intron-
Containing Pre-

mRNA

68

9410 23511 6636 23279 29894 6632 6427 9972 3192 5094 81929 6628 3185 
11051 10762 9128 5437 8106 3178 1660 10949 3187 56339 23165 4927 6432 

79902 5431 5438 1479 8175 27316 9688 23636 6625 348995 6635 5093 
220988 3181 55746 57122 3191 1477 5725 10921 4116 9631 11100 6426 

10236 7307 8243 2521 6431 10250 53371 10946 3184 4670 6626 23450 9416 
7175 4686 57819 6428 79023

mRNA Processing 69

9410 23511 6636 23279 29894 6632 6427 9972 3192 5094 81929 6628 3185 
11051 10762 9128 5437 8106 3178 1660 10949 3187 56339 23165 4927 6432 

79902 5431 5438 1479 8175 27316 9688 23636 6625 348995 6635 5093 
220988 3181 55746 2968 57122 3191 1477 5725 10921 4116 9631 11100 6426 
10236 7307 8243 2521 6431 10250 53371 10946 3184 4670 6626 23450 9416 

7175 4686 57819 6428 79023

Mitotic 
Prometaphase 48

10403 11004 23279 55839 64682 8379 81929 5347 1058 9212 1063 11243 
9126 9735 79902 10274 9184 3619 5885 57405 348995 55746 57122 991 701 

79682 7514 79980 4085 8243 2491 55143 54821 54908 55055 5501 79172 
699 55166 79019 10726 11130 220134 81930 332 1062 79023 11065

Chromosome 
Maintenance 38

23649 4869 55651 55839 5111 1058 5982 6119 5557 25913 55355 3978 1763 
5558 5422 10856 5928 5425 5424 11339 65057 2237 5984 5983 1736 79682 

8607 2491 54069 55320 79172 55166 10714 6117 5426 5427 5985 55135



Formation and 
Maturation of mRNA 

Transcript
73

9410 23511 6636 23279 29894 6632 6427 9972 6917 3192 5094 81929 6628 
3185 11051 10762 9128 5437 8106 6749 3178 1660 10949 3187 56339 23165 
4927 6432 79902 5431 5438 1479 8175 27316 9688 23636 6625 348995 6635 
5093 220988 3181 55746 2968 57122 3191 1477 5725 10921 4116 9631 11100 
6426 11198 10236 7307 8243 2521 51497 6431 10250 53371 10946 3184 4670 

6626 23450 9416 7175 4686 57819 6428 79023

DNA strand 
elongation 27

23649 4173 5111 4171 5982 6119 84296 5557 4175 3978 4174 1763 5558 
5422 5425 5424 2237 5984 5983 8318 51659 4172 4176 9837 10714 6117 

5985

Pathway Name Gene # Entrez Gene

Cell Cycle, Mitotic 140

23649 11116 10403 11004 7531 891 23279 55839 898 4173 1031 64682 5111 
11064 8379 7283 994 9662 81929 5347 1058 1019 6241 990 5577 9212 4171 
79959 5982 983 6119 84296 5557 55722 7298 7840 22995 4175 1063 9493 

3978 11243 51053 9126 9738 80184 4174 1763 4751 9735 10426 79902 993 
4999 9184 5558 10274 10112 5422 4605 22994 4957 6790 5928 9133 3619 

1017 23594 5425 9134 80321 5116 57405 10383 9232 348995 4998 5424 890 
55746 57122 10733 2237 5984 5983 991 701 9088 995 79682 8318 7514 

51659 79980 22981 5933 4085 8243 203068 4172 55388 2491 81620 10926 
55143 54821 54908 55055 4176 5501 9814 79172 26271 7153 9702 8317 
55835 1163 55166 699 79019 10726 9837 11130 6502 10714 220134 6117 

81930 5426 5985 5427 332 7027 1869 1719 8636 1062 79023 11065

DNA Replication 117

23649 11116 10403 11004 7531 23279 55839 4173 64682 5111 11064 8379 
7283 9662 81929 5347 1058 5577 990 9212 79959 4171 5982 6119 983 84296 
5557 55722 7840 22995 4175 1063 3978 9493 11243 51053 9126 9738 80184 
4174 1763 4751 9735 79902 4999 10112 10274 5558 9184 5422 22994 4957 
3619 1017 5425 23594 80321 5116 57405 10383 348995 4998 5424 55746 

57122 10733 2237 5984 5983 991 701 79682 8318 7514 51659 79980 22981 
4085 8243 4172 203068 55388 2491 81620 55143 54821 10926 54908 55055 
4176 5501 79172 9814 26271 9702 55835 8317 699 55166 79019 10726 9837 
11130 6502 220134 10714 6117 81930 5427 5426 5985 332 1869 8636 1062 

79023 11065

E. iSMC and UASMC Vs. EPC Downregulated



Mitotic M-M/G1 
phases 103

23649 11116 10403 11004 7531 23279 55839 4173 64682 11064 8379 7283 
9662 81929 5347 1058 5577 990 9212 79959 4171 6119 983 5557 55722 7840 
22995 4175 1063 9493 11243 51053 9126 9738 80184 4174 4751 9735 79902 
4999 10112 10274 5558 9184 5422 22994 4957 3619 1017 23594 80321 5116 

57405 10383 348995 4998 55746 57122 10733 991 701 79682 8318 7514 
79980 22981 4085 8243 4172 203068 55388 2491 81620 54821 55143 10926 

54908 55055 4176 5501 79172 9814 26271 9702 55835 8317 699 55166 
79019 10726 11130 6502 220134 6117 81930 5427 5426 332 1869 8636 1062 

79023 11065

M Phase 76

11116 10403 11004 7531 23279 55839 64682 11064 8379 7283 9662 81929 
5347 1058 5577 9212 79959 983 55722 7840 22995 1063 9493 11243 9126 

9738 80184 4751 9735 79902 10112 10274 9184 22994 4957 3619 80321 5116 
57405 10383 348995 55746 57122 10733 991 701 79682 7514 79980 22981 
4085 8243 203068 2491 54821 55143 54908 55055 5501 79172 9814 26271 

9702 55835 699 55166 79019 10726 11130 220134 81930 332 8636 1062 
79023 11065

Processing of 
Capped Intron-
Containing Pre-

mRNA

64

9410 23511 6636 23279 29894 6632 6427 9972 3192 5094 81929 6628 3185 
11051 10762 5437 8106 3178 1660 3187 56339 23165 4927 6432 79902 5438 

1479 8175 27316 9688 23636 6625 348995 6635 5093 220988 3181 55746 
57122 3191 1477 5725 10921 4116 9631 11100 6426 10236 7307 8243 2521 

6431 10250 53371 10946 3184 4670 6626 23450 9416 4686 57819 6428 
79023

mRNA Processing 65

9410 23511 6636 23279 29894 6632 6427 9972 3192 5094 81929 6628 3185 
11051 10762 5437 8106 3178 1660 3187 56339 23165 4927 6432 79902 5438 

1479 8175 27316 9688 23636 6625 348995 6635 5093 220988 3181 55746 
2968 57122 3191 1477 5725 10921 4116 9631 11100 6426 10236 7307 8243 

2521 6431 10250 53371 10946 3184 4670 6626 23450 9416 4686 57819 6428 
79023

Mitotic 
Prometaphase 47

10403 11004 23279 55839 64682 8379 81929 5347 1058 9212 1063 11243 
9126 9735 79902 10274 9184 3619 57405 348995 55746 57122 991 701 

79682 7514 79980 4085 8243 2491 55143 54821 54908 55055 5501 79172 
699 55166 79019 10726 11130 220134 81930 332 1062 79023 11065

Chromosome 
Maintenance 38

23649 4869 55651 55839 5111 1058 5982 6119 5557 25913 55355 3978 1763 
5558 5422 10856 5928 5425 5424 11339 65057 2237 5984 5983 1736 79682 

8607 2491 54069 55320 79172 55166 10714 6117 5426 5427 5985 55135



DNA strand 
elongation 27

23649 4173 5111 4171 5982 6119 84296 5557 4175 3978 4174 1763 5558 
5422 5425 5424 2237 5984 5983 8318 51659 4172 4176 9837 10714 6117 

5985

Formation and 
Maturation of mRNA 

Transcript
68

9410 23511 6636 23279 29894 6632 6427 9972 3192 5094 81929 6628 3185 
11051 10762 5437 8106 6749 3178 1660 3187 56339 23165 4927 6432 79902 

5438 1479 8175 27316 9688 23636 6625 348995 6635 5093 220988 3181 
55746 2968 57122 3191 1477 5725 10921 4116 9631 11100 6426 11198 10236 
7307 8243 2521 51497 6431 10250 53371 10946 3184 4670 6626 23450 9416 

4686 57819 6428 79023

Pathway Name Gene # Entrez Gene

Sphingosine 1-
phosphate (S1P) 

pathway
110

2005 836 23368 3635 4256 5879 11099 10217 5520 80781 5578 81624 5155 
9815 4683 5154 8853 5366 5899 3690 5336 1027 55770 10097 51454 1363 

2288 1977 5567 4215 6401 3312 9448 10971 4170 2773 865 4953 9540 7297 
9630 5335 3308 1969 5757 10153 8440 5054 2887 409 5594 7056 274 3178 
23043 8874 7186 6929 8877 5074 4205 7082 23327 8794 23163 5585 7042 

81855 1847 8837 824 650 5728 2624 23303 387893 5062 5580 5600 596 3320 
4646 1385 9020 2771 10253 1643 5931 9341 1906 3678 80177 5747 64750 

2767 1729 7852 5371 1869 7322 6840 408 3159 10848 1942 5337 7855 4217 
7533 79658

GMCSF-mediated 
signaling events 109

2005 836 23368 3635 4256 5879 11099 10217 5520 80781 5578 81624 5155 
9815 4683 8853 5366 5899 3690 5336 1027 55770 10097 51454 1363 2288 

1977 5567 4215 6401 3312 9448 10971 4170 2773 865 4953 9540 7297 9630 
5335 3308 1969 5757 10153 8440 5054 2887 409 5594 7056 3178 274 23043 
7186 8874 6929 8877 23327 7082 4205 5074 23163 8794 5585 7042 81855 

1847 8837 824 650 5728 2624 23303 387893 5062 5580 5600 596 3320 4646 
1385 9020 2771 10253 1643 5931 9341 1906 3678 80177 5747 64750 2767 

1729 7852 5371 1869 7322 6840 408 3159 10848 1942 5337 7855 4217 7533 
79658

F. Not Common UASMC Vs. EPC with iSMC Vs. EPC Downregulated



Arf6 trafficking 
events 109

2005 836 23368 3635 4256 5879 11099 10217 5520 80781 5578 81624 5155 
9815 4683 8853 5366 5899 3690 5336 1027 55770 10097 51454 1363 2288 

1977 5567 4215 6401 3312 9448 10971 4170 2773 865 4953 9540 7297 9630 
5335 3308 1969 5757 10153 8440 5054 2887 409 5594 7056 3178 274 23043 
7186 8874 6929 8877 23327 7082 4205 5074 23163 8794 5585 7042 81855 

1847 8837 824 650 5728 2624 23303 387893 5062 5580 5600 596 3320 4646 
1385 9020 2771 10253 1643 5931 9341 1906 3678 80177 5747 64750 2767 

1729 7852 5371 1869 7322 6840 408 3159 10848 1942 5337 7855 4217 7533 
79658

Glypican 1 network 110

2005 836 23368 3635 4256 5879 11099 10217 5520 80781 5578 81624 5155 
9815 4683 8853 5366 5899 3690 5336 1027 55770 10097 51454 1363 2288 

1977 5567 4215 6401 3312 9448 10971 4170 2773 865 4953 9540 7297 9630 
5335 3308 1969 5757 10153 8440 5054 2887 3084 409 5594 7056 3178 274 
23043 7186 8874 6929 8877 23327 7082 4205 5074 23163 8794 5585 7042 

81855 1847 8837 824 650 5728 2624 23303 387893 5062 5580 5600 596 3320 
4646 1385 9020 2771 10253 1643 5931 9341 1906 3678 80177 5747 64750 

2767 1729 7852 5371 1869 7322 6840 408 3159 10848 1942 5337 7855 4217 
7533 79658

ErbB receptor 
signaling network 112

2005 836 4771 23368 3635 4256 5879 11099 10217 5520 80781 5578 81624 
5155 9815 4683 8853 5366 5899 3690 5336 1027 55770 10097 51454 1363 

2288 1977 5567 4215 6401 3312 9448 10971 4170 2773 865 4953 9540 7297 
9630 5335 3308 1969 5757 10153 8440 5054 2887 3084 409 5594 7056 3178 

274 23043 7186 8874 6929 8877 23327 7082 4205 5074 23163 8794 5585 
7042 81855 1847 8837 824 650 5728 2624 23303 387893 5062 5580 5600 596 

3320 4646 1385 9020 2771 10253 1643 6868 5931 9341 1906 3678 80177 
5747 64750 2767 1729 7852 5371 1869 7322 6840 408 3159 10848 1942 5337 

7855 4217 7533 79658



Arf6 downstream 
pathway 109

2005 836 23368 3635 4256 5879 11099 10217 5520 80781 5578 81624 5155 
9815 4683 8853 5366 5899 3690 5336 1027 55770 10097 51454 1363 2288 

1977 5567 4215 6401 3312 9448 10971 4170 2773 865 4953 9540 7297 9630 
5335 3308 1969 5757 10153 8440 5054 2887 409 5594 7056 3178 274 23043 
7186 8874 6929 8877 23327 7082 4205 5074 23163 8794 5585 7042 81855 

1847 8837 824 650 5728 2624 23303 387893 5062 5580 5600 596 3320 4646 
1385 9020 2771 10253 1643 5931 9341 1906 3678 80177 5747 64750 2767 

1729 7852 5371 1869 7322 6840 408 3159 10848 1942 5337 7855 4217 7533 
79658

Plasma membrane 
estrogen receptor 

signaling
112

2005 836 23368 3635 4256 5879 11099 10217 2782 5520 80781 5578 81624 
5155 9815 4683 5331 8853 5366 5899 3690 5336 1027 55770 10097 51454 

2288 1363 1977 5567 4215 6401 3312 9448 10971 4170 2773 865 4953 9540 
7297 9630 5335 3308 1969 5757 10153 8440 5054 2887 409 5594 7056 3178 

274 23043 7186 8874 6929 8877 23327 7082 4205 5074 23163 8794 5585 
7042 81855 1847 8837 824 650 5728 2624 23303 387893 5062 5580 5600 596 

3320 4646 1385 9020 2771 10253 1643 5931 9341 1906 3678 80177 5747 
64750 2767 1729 7852 5371 1869 7322 6840 408 3159 10848 1942 5337 7855 

4217 4478 7533 79658

TRAIL signaling 
pathway 113

2005 836 23368 3635 4256 5879 11099 10217 5520 80781 5578 81624 5155 
9815 4683 5154 8853 5366 5899 3690 5336 1027 55770 10097 51454 1363 

2288 1977 5567 4215 6401 3312 9448 10971 4170 2773 865 4953 9540 7297 
9630 5335 3308 1969 5757 10153 8440 5054 2887 409 5594 7056 3178 274 
23043 7186 9748 8874 6929 8877 23327 7082 4205 5074 23163 8794 5585 
7042 81855 1847 4000 8837 824 650 5728 2624 23303 387893 5062 5580 

5600 596 3320 4646 1385 9020 2771 10253 6709 1643 5931 9341 1906 3678 
80177 5747 64750 2767 1729 7852 5371 1869 7322 6840 408 3159 10848 

1942 5337 7855 4217 7533 79658



Syndecan-1-
mediated signaling 

events
110

2005 836 23368 3635 4256 5879 11099 10217 5520 80781 5578 81624 5155 
9815 4683 8853 5366 5899 3690 5336 1027 55770 10097 51454 1363 2288 

1977 5567 4215 6401 3312 9448 10971 4170 2773 865 4953 9540 7297 9630 
5335 3308 1969 5757 10153 8440 5054 2887 409 5594 3911 7056 3178 274 
23043 7186 8874 6929 8877 23327 7082 4205 5074 23163 8794 5585 7042 

81855 1847 8837 824 650 5728 2624 23303 387893 5062 5580 5600 596 3320 
4646 1385 9020 2771 10253 1643 5931 9341 1906 3678 80177 5747 64750 

2767 1729 7852 5371 1869 7322 6840 408 3159 10848 1942 5337 7855 4217 
7533 79658

PDGFR-beta 
signaling pathway 109

2005 836 23368 3635 4256 5879 11099 10217 5520 80781 5578 81624 5155 
9815 4683 8853 5366 5899 3690 5336 1027 55770 10097 51454 1363 2288 

1977 5567 4215 6401 3312 9448 10971 4170 2773 865 4953 9540 7297 9630 
5335 3308 1969 5757 10153 8440 5054 2887 409 5594 7056 3178 274 23043 
7186 8874 6929 8877 23327 7082 4205 5074 23163 8794 5585 7042 81855 

1847 8837 824 650 5728 2624 23303 387893 5062 5580 5600 596 3320 4646 
1385 9020 2771 10253 1643 5931 9341 1906 3678 80177 5747 64750 2767 

1729 7852 5371 1869 7322 6840 408 3159 10848 1942 5337 7855 4217 7533 
79658

Pathway Name Gene # Entrez Gene

Integrin family cell 
surface interactions 110

660 10580 6347 3791 6890 80781 6777 1960 1301 81624 2355 3162 1901 
9815 3371 7049 8651 5328 5366 7538 3690 4790 1280 2354 3479 604 5971 
11221 2017 602 7414 4620 3910 1263 3976 23411 4215 3872 6401 7832 868 
467 7422 983 133 8660 2934 5743 4800 58 26018 3576 8440 7412 7041 4026 

23043 5966 8874 1326 6385 10912 2 3398 88 8553 5175 1847 1281 3383 
54541 8837 650 2261 4609 79365 3726 59 596 5292 58494 1464 4321 26585 
7050 3280 4811 3915 7128 7436 28984 6502 3092 3678 1294 864 26999 1437 

2353 355 4435 332 3679 1462 1435 3569 4792 4915 6416 3659

G. iSMC 4 weeks Vs. iSMC 2 weeks Downregulated



Beta1 integrin cell 
surface interactions 108

660 10580 6347 3791 6890 80781 6777 1960 1301 81624 2355 3162 1901 
9815 3371 7049 8651 5328 5366 7538 3690 4790 1280 2354 3479 604 5971 
11221 2017 602 7414 4620 3910 1263 3976 23411 3872 4215 6401 7832 868 
467 7422 983 133 8660 2934 5743 4800 58 26018 3576 8440 7412 7041 4026 

23043 8874 5966 2 10912 1326 3398 88 8553 1847 1281 3383 54541 8837 
650 2261 4609 79365 3726 59 596 5292 58494 1464 4321 26585 7050 3280 
4811 3915 7128 7436 28984 6502 3092 3678 1294 864 26999 1437 2353 355 

4435 332 3679 1462 1435 3569 4792 4915 6416 3659

mTOR signaling 
pathway 96

660 10580 6347 3791 6890 80781 6777 1960 81624 2355 3162 1901 9815 
7049 8651 5328 5366 7538 3690 4790 2354 3479 604 5971 11221 2017 602 
7414 1263 3976 23411 3872 4215 6401 7832 868 467 7422 983 133 8660 

2934 5743 4800 58 26018 3576 8440 7041 4026 23043 8874 5966 2 10912 
1326 3398 88 8553 1847 3383 54541 8837 650 2261 4609 79365 3726 59 596 

5292 4321 26585 7050 3280 3915 7128 7436 28984 6502 3092 3678 864 
26999 1437 2353 355 4435 332 1462 1435 3569 4792 4915 6416 3659

Class I PI3K 
signaling events 
mediated by Akt

96

660 10580 6347 3791 6890 80781 6777 1960 81624 2355 3162 1901 9815 
7049 8651 5328 5366 7538 3690 4790 2354 3479 604 5971 11221 2017 602 
7414 1263 3976 23411 3872 4215 6401 7832 868 467 7422 983 133 8660 

2934 5743 4800 58 26018 3576 8440 7041 4026 23043 8874 5966 2 10912 
1326 3398 88 8553 1847 3383 54541 8837 650 2261 4609 79365 3726 59 596 

5292 4321 26585 7050 3280 3915 7128 7436 28984 6502 3092 3678 864 
26999 1437 2353 355 4435 332 1462 1435 3569 4792 4915 6416 3659

LKB1 signaling 
events 97

660 10580 6347 3791 6890 80781 6777 1960 81624 2355 3162 1901 9815 
7049 8651 5328 5366 7538 3690 4790 2354 3479 604 5971 11221 2017 602 
7414 1263 3976 23411 3872 4215 6401 7832 868 467 7422 983 133 8660 

2934 5743 4800 58 26018 3576 8440 7041 4026 23043 8874 5966 2 10912 
1326 3398 88 8553 1847 3383 54541 8837 650 2261 4609 79365 3726 59 596 
5292 150094 4321 26585 7050 3280 3915 7128 7436 28984 6502 3092 3678 
864 26999 1437 2353 355 4435 332 1462 1435 3569 4792 4915 6416 3659



Alpha9 beta1 
integrin signaling 

events
98

660 10580 6347 3791 6890 80781 6777 1960 81624 2355 3162 1901 9815 
3371 7049 8651 5328 5366 7538 3690 4790 2354 3479 604 5971 11221 2017 
602 7414 1263 3976 23411 3872 4215 6401 7832 868 467 7422 983 133 8660 

2934 5743 4800 58 26018 3576 8440 7412 7041 4026 23043 8874 5966 2 
10912 1326 3398 88 8553 1847 3383 54541 8837 650 2261 4609 79365 3726 
59 596 5292 4321 26585 7050 3280 3915 7128 7436 28984 6502 3092 3678 
864 26999 1437 2353 355 4435 332 1462 1435 3569 4792 4915 6416 3659

Signaling events 
mediated by focal 
adhesion kinase

96

660 10580 6347 3791 6890 80781 6777 1960 81624 2355 3162 1901 9815 
7049 8651 5328 5366 7538 3690 4790 2354 3479 604 5971 11221 2017 602 
7414 1263 3976 23411 3872 4215 6401 7832 868 467 7422 983 133 8660 

2934 5743 4800 58 26018 3576 8440 7041 4026 23043 8874 5966 2 10912 
1326 3398 88 8553 1847 3383 54541 8837 650 2261 4609 79365 3726 59 596 

5292 4321 26585 7050 3280 3915 7128 7436 28984 6502 3092 3678 864 
26999 1437 2353 355 4435 332 1462 1435 3569 4792 4915 6416 3659

EGF receptor 
(ErbB1) signaling 

pathway
96

660 10580 6347 3791 6890 80781 6777 1960 81624 2355 3162 1901 9815 
7049 8651 5328 5366 7538 3690 4790 2354 3479 604 5971 11221 2017 602 
7414 1263 3976 23411 3872 4215 6401 7832 868 467 7422 983 133 8660 

2934 5743 4800 58 26018 3576 8440 7041 4026 23043 8874 5966 2 10912 
1326 3398 88 8553 1847 3383 54541 8837 650 2261 4609 79365 3726 59 596 

5292 4321 26585 7050 3280 3915 7128 7436 28984 6502 3092 3678 864 
26999 1437 2353 355 4435 332 1462 1435 3569 4792 4915 6416 3659

Proteoglycan 
syndecan-mediated 

signaling events
99

660 10580 6347 3791 6890 80781 6777 1960 81624 2355 3162 1901 9815 
3371 7049 8651 5328 5366 7538 3690 4790 2354 3479 604 5971 11221 2017 
602 7414 1263 3976 23411 3872 4215 6401 7832 868 467 7422 983 133 8660 

2934 5743 4800 58 26018 3576 8440 7041 4026 23043 8874 5966 2 10912 
6385 1326 3398 88 8553 1847 3383 54541 8837 650 2261 4609 79365 3726 
59 596 5292 4321 26585 7050 3280 3915 7128 7436 28984 6502 3092 3678 
864 26999 1437 2353 355 4435 332 1462 1435 3569 4792 4915 6416 3659 

50649



PAR1-mediated 
thrombin signaling 

events
98

660 10580 6347 3791 6890 80781 6777 1960 81624 2355 3162 1901 9815 
7049 8651 5328 5366 7538 3690 4790 2354 3479 604 5971 11221 2017 602 
7414 1263 3976 23411 3872 4215 6401 7832 868 467 11214 7422 983 133 
8660 2934 5743 4800 58 26018 3576 8440 7041 4026 23043 8874 5966 2 

10912 1326 3398 88 8553 1847 3383 54541 8837 650 2261 4609 79365 3726 
59 596 5292 4321 26585 7050 3280 3915 7128 7436 28984 6502 3092 3678 
864 26999 1437 23236 2353 355 4435 332 1462 1435 3569 4792 4915 6416 

3659

Pathway Name Gene # Entrez Gene
mRNA Splicing 12 6632 4686 65109 5441 9939 2963 3184 6428 3192 4670 6426 10914

mRNA Splicing - 
Major Pathway 12 6632 4686 65109 5441 9939 2963 3184 6428 3192 4670 6426 10914

Processing of 
Capped Intron-
Containing Pre-

mRNA

14 6632 4686 65109 5441 9939 2963 3184 6428 3192 4928 81929 4670 6426 
10914

mRNA Processing 15 6632 4686 65109 5441 9939 2963 2965 3184 6428 3192 4928 81929 4670 
10914 6426

mRNA 3'-end 
processing 6 4686 65109 9939 6428 10914 6426

Post-Elongation 
Processing of Intron-

Containing pre-
mRNA

6 4686 65109 9939 6428 10914 6426

H. iSMC 4 weeks Vs. iSMC 2 weeks Upregulated



Formation and 
Maturation of mRNA 

Transcript
16 65109 5441 9939 4928 10914 6426 6632 4686 2963 2965 3184 6882 6428 

3192 81929 4670

Transcription 14 7019 65109 5441 7978 9939 10914 6426 4686 2963 2965 55703 6882 6428 
10621

RNA Polymerase II 
Transcription 
Termination

6 65109 9939 10914 6426 4686 6428

Post-Elongation 
Processing of the 

Transcript
6 65109 9939 10914 6426 4686 6428


